action de l’auxine  à l’échelle cellulaire
modifié d’après http://web.ujf-grenoble.fr/BIO/SiteBioOld/Recherche/Documents/RECEPTEUR-AUXINE.pdf
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« ........les cellules qui répondent à l'auxine font tourner une grosse affaire d’élimination de protéines . Cette protéolyse dirigée lève un verrou à la transcription des gènes cibles: les protéines dégradées en présence d'auxine sont

des facteurs de transcription à rôle répresseur. Si ces protéines sont éliminés, les gènes cibles s’expriment. Le récepteur de l'auxine qui vient d'être identifié est intracellulaire, c'est en fait l'une des sous-unités du complexe qui oriente la protéolyse en présence de l'hormone. »

« L'auxine, ou acide indole acétique, décide du sort de protéines cibles (notés ici TF, une famille de facteurs de transcription répresseurs: Aux/IAA, AXR3, AXR4). Elle agit alors en régulant l'activité d'un complexe enzymatique qui greffe une chaîne d'ubiquitines (Ub) sur les protéines qui doivent être détruites. Ce

faisant, elle lève un écrou qui empêche la transcription des gènes cibles. Les protéines étiquetées de plusieurs ubiquitines sont dégradées dans un complexe protéolytique conservé chez tous les eucaryotes, le protéasome. C'est la greffe de l'ubiquitine qui est l'étape spécifique et régulée, et elle est à charge de complexes enzymatiques appelés ubiquitine E3 ligases. L'architecture de plusieurs de ces complexes E3 ligases (SCF, APC) est conservée, et une protéine dite à F-box y est en charge de la reconnaissance des protéines à dégrader… ou non, selon le contexte cellulaire. La protéine TIR1 d'Arabidopsis était connue par une combinaison d'approches génétiques et biochimiques pour être partie prenante de la transduction du signal auxine, pour faire partie d'un complexe à activité E3 ligase, et pour être une protéine à F-box (6). C'est cette protéine qui vient d'être identifiée comme le récepteur de l'auxine. Contrairement à d'autres hormones perçues en surface, l'auxine pénètre dans la cellule pour agir (adieu pointillés et points d'interrogation!). Et de plus, elle agit par un mécanisme nouveau: en régulant directement l'activité d'une ubiquitine E3 ligase, sans modification post-traductionnelle préalable de la protéine

cible ou de la protéine à F-box. » http://web.ujf-grenoble.fr/BIO/SiteBioOld/Recherche/Documents/RECEPTEUR-AUXINE.pdf consulté le 1-02-2008
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