






Fiche Technique Logiciel Anagène     
  En fonction du niveau de la classe, certaines fonctionnalités indiquées sur cette 













  fiche ne sont pas utilisées.
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I) Utilisation de la barre d’outils












 II) Les bulles d’aide

















Lorsque le curseur de la souris pointe un objet, 
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une bulle d’aide s’affiche.
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          Effacer 





     Fermer 







  Coller






toutes les fenêtres

III) Editer une séquence





    Copier 





      
       Grand curseur 

                
Sélectionner une séquence dans l’un des répertoires



             Couper 



                              
               Mosaïque                      


d’Anagène ou par Fichier/ouvrir/sauve                              



               Imprimer





                      Cascade






     Enregistrer





    Code génétique                                                                     

          Voir le classeur 



                           Information

                            Programmes et documents


                             Action enzymatique

                Thèmes d’étude 




                     Comparer les séquences

Banque de séquences 




           Convertir les séquences









IV) Sélectionner une séquence



           V) Traiter une séquence
Le bouton de sélection affiche une flèche rouge.


           Utiliser le menu Traiter. On peut comparer ou convertir les séquences. 
Cliquer sur le bouton de sélection. 



            Pour traiter une séquence , elle doit être d’abord sélectionnée
La séquence sélectionnée s’inscrit sur fond blanc.







           VI) Comparer des séquences.








           Elle ne peut se faire que sur des séquences de même nature.








           La séquence de référence est toujours celle placée en premier. 







          La comparaison simple ou la comparaison avec discontinuité est utilisée







           pour comparer deux (ou plus) allèles d’un même gène ou des séquences







           homologues .






             VIII) Représentation des sites de restriction   (TS spé bio)












             La représentation graphique affiche la carte de             












             restriction,la représentation tableau affiche le nombre

VII) Action enzymatique  (TS Spé bio)











             de sites de restriction pour plusieurs enzymes
Sélectionner au préalable les séquences d’ADN.

Charger les enzymes de restriction à partir d’un fichier







    IX)  Mode d’affichage de la carte de restriction    (TS spé bio)
Choisir le type de représentation .Cliquer sur Ok
   Les sites de restriction s’affichent en rouge. Pour observer le mode de coupure de  

                                                    
    l’enzyme, faire glisser le curseur vert sur le trait rouge matérialisant la localisation                                                                                                                                                                                                                                                                                                     du site de  restriction.



